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FICHE MEDICALE  
 

Pathologie  Analyse  
Leucémie Myéloïde Chronique(LMC) Quantification des transcrits  

BCR-ABL 
 

But : Evaluation quantitative de la réponse moléculaire des 
patients traités pour une LMC 

Identifier les patients pour lesquels une adaptation du traitement est nécessaire, qu’il s’agisse 
des patients sous inhibiteur de tyrosine kinase, mais aussi de ceux, moins nombreux, ayant 
subi une allogreffe de cellules souches hématopoïétique ou sous interféron seul.  
Identifier les patients éligibles pour l’inclusion dans un protocole d’arrêt de traitement. 
 
 

Indications 

Analyse indispensable (expertise collective): Tous les patients LMC avant traitement, au 
diagnostic de la maladie. Tous les patients LMC sous ITK sur la base d’un examen 
trimestriel jusqu’à obtention d’une réponse moléculaire majeure (ISRatio ≤ 0.1%) confirmée, 
puis tous les 6 mois. Les patients LMC inclus dans un protocole d’arrêt de traitement, comme 
indiqué dans le protocole. 
Tous les patients allogreffés sur la base d’un examen trimestriel la première année, puis 
jusqu’à obtention d’une réponse moléculaire complète (transcrits BCR-ABL indétectables) 
confirmée, puis une fois par an.  
 
 
 

Recommandations générales concernant les prélèvements 

ATTENTION : ces informations restent générales et le demandeur d'analyses doit se référer 
aux « Bon de demande et Fiche d’informations pratiques » avant d'envoyer son échantillon. 
 
Prélèvements tumoraux ou de suivi : sang ou moelle sur EDTA. Le suivi moléculaire se fait 
en règle générale sur le sang, mais l’analyse de la moelle peut se justifier en cas de signe 
d’accélération ou de transformation blastique. 

 
 

Principales techniques utilisées et validées 

ATTENTION : ces informations restent générales et chaque site d'analyse peut utiliser des 
techniques qui lui sont spécifiques (cf Fiche d’informations pratiques).  
 
La quantification des transcrits BCR-ABL nécessite l’identification préalable du type des 
transcrits de fusions exprimés par les cellules tumorales avant traitement, par RT-PCR 
qualitative ou par RT-PCR quantitative d’emblée. Le suivi moléculaire s’effectue par PCR 
quantitative en temps réel après transcription inverse de l’ARN extrait à partir de l’ensemble 
des leucocytes du sang ou de la moelle. Les résultats doivent être exprimés en pourcentage 
du rapport du nombre de copies BCR-ABL sur gène de référence et exprimés sur l’échelle 
internationale (IS). 
 
 

Délai moyen de rendu de résultat 

15 jours 
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Informations complémentaires                              
Préciser impérativement le traitement en cours.  
Type de transcrits pour les patients référés. 
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